










Breakage-first model

• Mobilité des fragments 
cassés
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• Association fonctionnelle de 
séquences éloignées

• Corrélation entre volume de 
recouvrement et fréquence des 
translocations
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Facteurs favorisants les réarrangements

• Augmentation de la fréquence des cassures

• Proximité spatiale des molécules d’ADN

• Anomalie de la réparation
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• LCR -> NAHR, anomalies récurrentes

• ≈ 13% du génome

• > 95 - 97% homologie

• 50 - 300 pb

• Fréquence NAHR fonction de

• Taille des duplicons

• Facteurs protecteurs

• Inhibition des cassures au niveau des 
séquences répétées

• Utilisation préférentielle de 
l’homologue

• Contrôle de la qualité de l’homologie
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• Mutation des protéines de 
réparation, 

• Stress cellulaire

• Réduction RAD51

• Favorise la réparation via 
MMBIR plutôt que BIR

• Plus faible homologie 
tolérée

T Sugiyama et N Kantake, J Mpl Biol 2009-390;45
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Echec des processus de réparation, 
effet du stress cellulaire

• Mutation des protéines de 
réparation, 

• Stress cellulaire

• Réduction RAD51

• Déficit en cohésines

K Nasmyth, An Rev Genet, 2009



Rôle des cohésines : favorisent la recombinaison 
entre chromatides sœurs

S Covo et al., PLoS Genetic 2010-e1001006

• Mutation des protéines de 
réparation, 

• Stress cellulaire

• Réduction RAD51

• Déficit en cohésines

• Augmentation de la 
recombinaison entre 
homologues plutôt qu’entre 
chromatides sœurs
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